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Software

—_— .' Co by byl kvalitni instrument bez spravného software,
=T ktery dokdze rychle a jednoduSe zméfit a vyhodnotit
Vase vzorky. Agilent ptfindsi kompletni softwarovou
platformu MassHunter, s jejiz pomoci ziskate vse
s , zminované vcetné dalSich modull, které rozsiii Vase
moznosti v proteomice, metabolomice, profilovani,

statistickém vyhodnocovani ¢i hledani v databizich.

MassHunter Workstation

Novy Agilent MassHunter Workstation software poskytuje intuitivni a pfesto vykonny
softwarovy nastroj pro ovladani instrumentu, sbér dat, kvantitativni a kvalitativni analyzu dat
a reportovani pro instrumenty Single Quadrupole, Triple Quadrupole, TOF, QTOF a ICP-MS.

MassHunter BioConfirm

Agilent MassHunter BioConfirm software se idealné hodi pro védce, ktefi se specializuji na
expresi rekombinantnich bilkovin, charakterizaci zndmych proteinti nebo konfirmaci
syntetickych peptida.

MassHunter Metabolite 1D

MassHunter Metabolit ID software vyrazné zjednodusuje identifikaci metabolitii, aniz byste
ztratili kontrolu nad vybérem a ovladani SW. Pouziva se s Agilent QTOF systémy, které
poskytuji MS a MS/MS data vynikajici kvality.

MassHunter Mass Profiler

Agilent MassHunter Profiler software je specialné navrzen pro profilovaci aplikace jako
hledani biomarkert. MassHunter Profilovani software vyuziva unikatni algoritmus Molecular
Feature Extractor a korela¢ni algoritmus, ktery 1épe zvlada identifikaci komponent i ve velmi
slozitych smésich.

METLIN Personal Metabolite Database
Databaze metabolitli miize vyrazn¢ zlepsit identifikaci metabolitd pomoci zizeni seznamu
moznych identit. METLIN Metabolite Database je dnes nejkomplexnejsi databdze metabolitt.

Mass Profiler Professional Software

Agilent Mass Profiler Professional software je jediny chemometricky softwarovy balik
navrzeny pro vyuziti vysokého informacniho obsahu dat z hmotnostni spektrometrie.
Uzivatelé mohou snadno importovat, analyzovat a vizualizovat GC/MS, LC/MS, CE/MS a
ICP-MS data z velkych souborit méfenti.

GeneSpring MS
GeneSpring MS software byl nahrazen softwarem Mass Profiler Professional — novym
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chemometrickym softwarovym balickem, ktery byl navrzen pro vyuziti dat s vysokym
informa¢nim obsahem z hmotnostni spektrometrie.

Spectrum Mill for MassHunter Workstation

Charakterizace proteomu casto vede k problémiim pii interpretaci dat. Spektrum Mill pro
MassHunter Workstation rychle identifikuje proteiny a peptidy pomoci vyhledavani

v databazi s automatickou nebo manuélni validaci shody a s unikatnimi algoritmy, které
minimalizuji pocet fale$né pozitivnich vysledki.

Odkazy:

LCMS
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